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:Sab 09:00-12:20, Mar 18:00-21:20, Sab 14:00-17:20, Mie 18:00-21:20, Jue 18:00-

Dias/Horario 21:20, Mie 18:00-20:20,

Fecha inicio :24/08/2024
Fecha de término :16/10/2024
Lugar :

Cupos minimos 4

Cupos maximo :25
Créditos 4

Tipo de curso

AVANZADO

Datos de contacto

Nombre . Alejandro Maass Sepulveda
Teléfono . +5629784456

Email ;. amaass@dim.uchile.cl
Anexo :

Horas cronoldgicas

Presenciales: 42

A distancia: : 0

Tipos de actividades(Horas directas estudiante)
Clases(horas) : 20
Seminarios (horas): : 0
Evaluaciones (horas) : 0
taller/trabajo practico : 22
Trabajo/proyecto 0

investigacion:
Créditos : 4



PROFESOR ENCARGADO/A DEL CURSO (PEC)
Alejandro Eduardo Maass Sepulveda

Docente Participantes Unidad Academica Funcion Horas . Hpras Horas
directas. indirectas. totales

Programa de

Magne . Fabien Microbiologia y Profesor Participante 7 21 28
Micologia
Centro de Informética

Pablo Baez Médica Y Profesor Coordinador 1 3 4
Telemedicina

Dante Travisany Otra Unidad (Invitado) Profesor Participante 16 48 64

Malik Alawi Invitado Externo Profesor Participante 17 51 68

Fundamentos, Antecedentes que justifican la necesidad de dictar el curso

En los Ultimos afios, la investigacion biomédica y la practica clinica han experimentado una transformacién
significativa, impulsadas por la secuenciaciéon de nueva generacion y otras tecnologias de alto rendimiento. Los
estudios de asociacion del genoma, la secuenciacion de ARN y los estudios genomicos de poblaciones
microbianas enteras (metagenémica) se estan utilizando cada vez mas en la investigacion, con aplicaciones tanto
diagndsticas como terapéuticas. Con el auge de la medicina personalizada y de precision, la implementacion de
estos avances en la practica clinica permite un diagndstico mas preciso, tratamientos individualizados y una mejor
comprension de las enfermedades.

En este contexto, es esencial contar con profesionales y cientificos altamente capacitados en el manejo e
interpretacion eficaz de estos datos. La formacién avanzada en bioinformatica no solo prepara a los estudiantes
para enfrentar los desafios de la investigacion, sino también para aplicar estos conocimientos en la practica clinica,
mejorando asi los resultados para los pacientes.

Destinatarios

Este curso avanzado de Bioinforméatica esta dirigido a estudiantes de postgrado interesados en el andlisis de datos
genomicos y transcriptdmicos en el ambito de la investigacion y el diagndstico médico. El programa incluye una
serie de clases tedricas y practicas impartidas por docentes de alta calidad y amplia experiencia, quienes
capacitardn a los estudiantes tanto en habilidades basicas como en el analisis avanzado de datos gendmicos y
transcriptémicos. Las herramientas proporcionadas en este curso permitiran a los estudiantes manejar e interpretar
eficazmente datos bioldgicos, especialmente en el 4rea médica. Este curso avanzado es obligatorio para los
alumnos del Magister en Informatica Médica que eligen la especialidad de Diagnéstico y Tratamiento
Computarizado.

Requisitos

Se recomienda enfaticamente que los estudiantes que deseen inscribirse en este curso tengan familiaridad con el
uso de Linux y la linea de comandos UNIX, asi como con los lenguajes de programacién R o Python. Este
conocimiento previo es fundamental para asegurar un aprendizaje adecuado de los contenidos ofrecidos en el
curso. Actualmente, existe una amplia oferta de cursos gratuitos en internet que proporcionan conocimientos
basicos en estos lenguajes de programacion. Para obtener algunas recomendaciones, los estudiantes pueden
contactar al profesor encargado del curso por correo electronico.

Resultado de aprendizaje

Al finalizar el curso el estudiante manejara los conceptos tedricos relacionados con: (I) ensamble y anotacién de
genomas, (Il) datos de secuencias gendmicas y transcriptomicas y (Ill) analisis metagendmicos. Y estara en
capacidad de emplear los métodos bioinformaticos para su procesamiento y andlisis.

Objetivos generales:

1) Revisar a nivel teérico y practico los métodos bioinformaticos de andlisis secuencias genémicas.

2) Capacitar en control de calidad, procesamiento, y andlisis estadistico datos transcriptomicos.

3) Manejar los conceptos, métodos y herramientas del analisis e interpretacion de estudios metagendmicos.

Metodologias de ensefanza y aprendizaje Cantidad
Clase tedrica 20



Taller

Metodologias de evaluacion Cantidad Duracion horas
Suma (Para nota
presentacion examen)
Total %

Requisitos de aprobacion y asistencia.
Nota minima de aprobacién: 4.0 Asistencia minima: 75%

22
Ponderacion
%

%



Unidades

Unidad: Generacion y Andlisis de Secuencias Gendémicas

Encargado: Malik Alawi

Logros parciales de aprendizajes:

Domina a nivel tedrico y practico los métodos bioinformaticos clasicos de analisis secuencias genémicas.
Acciones Asociadas:

Cuatro clases tedricas y dos clases practicas en las que se desarrollaran tareas.

Contenidos:

Unidad: Generacién y Analisis de Datos Transcriptomicos

Encargado: Dante Travisany

Logros parciales de aprendizajes:

Maneja los fundamentos tedricos y puede realizar el control de calidad, procesamiento, y andlisis estadistico de
datos transcriptémicos.

Acciones Asociadas:

Dos clases tedricas y una clase practica en las que se desarrollara una tarea.

Contenidos:

Unidad: Andlisis Metagendémicos

Encargado: Magne . Fabien

Logros parciales de aprendizajes:

Domina los conceptos teoricos y practicos de la Metagendmica, los factores que influyen en la identificacion de
microorganismos, y

los métodos de andlisis de los datos de secuenciacion asi como también la interpretacion de los resultados.
Acciones Asociadas:

Dos clases tedricas y dos practicas en la que se desarrollaran dos tareas.

Contenidos:
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Plan de clases

Fecha

2024-08-
24,Sab

2024-08-
27,Mar

2024-08-
31,Sab

2024-09-
03,Mar

2024-09-
07,Sab

2024-09-
14,Sab

2024-09-
25,Mie

2024-09-
26,Jue

2024-09-
28,Sab

2024-10-
02,Mie

2024-10-
03,Jue

2024-10-
09,Mie

Horario

09:00 -
12:20

18:00 -
21:20

09:00 -
12:20

18:00 -
21:20

09:00 -
12:20

14:00 -
17:20

18:00 -
21:20

18:00 -
21:20

14:00 -
17:20

18:00 -
21:20

18:00 -
21:20

18:00 -
21:20

Actividad

Sesion 1

Sesion 2 - Practico

Sesion 3

Sesion 4

Sesion 5 - Practico

Sesion 6 - Practico

Sesién 7

Sesion 8 - Practico

Sesion 9 - Practico

Sesion 10

Sesion 11 -
Practico

Sesién 12

Condicién

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Obligatoria

Tema

Introduccion a la
Gendémicay NGS

Introduccién a la
terminal y
conexion remota
SSH. Primeros
analisis
bioinformaticos
(Base calling,
base quality).

Ensamblaje de
Secuencias
Genodmicas

Anotacion de
Genomas

Andlisis de la
Variacion
Genbémica

Ensamblaje y
anotacion de
secuencias

Transcriptomica y
Expresion
Diferencial

Analisis de Datos
Transcriptomicos

Analisis de
Expresion Génica
Diferencial

Analisis
Metagendémico del
Gen ARNr 16S
para el Estudio de
las Comunidades
Microbianas

Uso de
Herramientas
Bioinformaticas
en el Analisis de
la Microbiota
Intestinal

Ensamblaje
Metagendmico

Profesor(es)

Malik Alawi

Dante Travisany

Malik Alawi

Dante Travisany

Malik Alawi

Dante Travisany

Dante Travisany

Dante Travisany

Dante Travisany

Magne . Fabien

Magne . Fabien

Dante Travisany



2024-10- 18:00-  Sesibn 13 - Obligatoria Analisis Dante Travisany
16,Mie 20:20 Practico 9 Metagendémico



