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CURSO BASES EVOLUTIVAS PARA LA CONSERVACIÓN - 2021 
 
 
 

1. Créditos: 4 créditos 
 

2. Horas teórico–prácticas: 2 (algunas sesiones son teóricas y otras prácticas) 
 

3. Modalidad y horario: el curso se dictará de forma online el primer semestre de 
2021. El horario será los días miércoles de 12:00-13:30 
 

4.  Requisitos: No hay requisitos pero sería recomendable tener nociones básicas de 
biología molecular 
 

5. Descripción de la asignatura: La conservación de la biodiversidad es una necesidad 
indiscutible, sin embargo los limitados recursos disponibles obligan a establecer 
sistemas de prioridades. La elección de la porción de la biodiversidad global que 
requiere mayor atención en términos de conservación ha demostrado ser un 
problema extremadamente complejo. Un factor que podría ayudar a homogenizar 
los criterios a la hora de evaluar, es considerar que los patrones de distribución de 
las especies y sus procesos e interacciones no pueden desligarse de la historia 
evolutiva que los subyace (Faith, 1992; Forest et al., 2007; Pio et al., 2011). En este 
sentido, se acepta que las relaciones de ancestría hacen que las especies más 
relacionadas evolutivamente compartan ciertas características ecológicas y de 
historias de vida. Esto sugiere entonces que medidas basadas en historia evolutiva, 
representada por una filogenia, es decir, una representación gráfica de las 
relaciones evolutivas entre taxa (especies, géneros o cualquier unidad taxonómica 
de comparación), pueden usarse como índices con fines de evaluación de taxa y 
ecosistemas a la hora de tomar decisiones en conservación. El propósito de este 
curso es que los estudiantes se familiaricen con los índices basados en filogenias 
como herramientas de conservación. Se seguirá una aproximación basada en 
estudios de caso y revisión de literatura, analizando críticamente los índices más 
utilizados. 

 



6. Objetivos :  
Entender los conceptos básicos de procesos micro y macroevolutivos en poblaciones y 
comunidades 
Analizar e interpretar árboles filogenéticos de manera crítica. 
Utilizar la información entregada por una filogenia como herramienta para entender la 
estructura de la biodiversidad  
Aprender a utilizar índices evolutivos con fines de conservación 
 
 
 
7. Profesor Responsable: Rosa Scherson Vicencio 

 
8. Profesores Colaboradores: Nicolás García, Patricio Pliscoff 

 
 

9. Contenidos: 
Fecha Actividad Profesor 

encargado 

Semana 1  Introducción al curso: teoría evolutiva y su uso en conservación. 
Exposición de un caso de estudio  

R. Scherson 

Semana 2  Macroevolución: filogenias, el árbol de la vida, clasificación de la 
biodiversidad en base a su historia evolutiva. 

N. García 

Semana 3   Introducción a la microevolución, conservación a nivel de 
poblaciones 

N. García 

Semana 4  Discusión de literatura en relación al uso de filogenias en 
problemas de conservación 

Estudiantes 

Semana 5  Cómo se construye e interpreta una filogenia: teoría R. Scherson 

Semana 6  Cómo se construye e interpreta una filogenia: taller 
computacional 

R. Scherson 

Semana 7   Secuenciación de ADN y filogenómica N. García 

Semana 8   Discusión de bibliografía en uso de filogenómica o 
microevolución en conservación 

Estudiantes 

Semana 9  Discusión de bibliografía referente al uso de la microevolución en 
conservación 

Estudiantes 



Semana 10 
23 mayo 

Primera prueba  

Semana 11  Ejemplos de uso de las relaciones filogenéticas para resolver 
problemas de conservación. Introducción a los índices evolutivos 

R. Scherson 

Semana 12  Diversidad taxonómica y filogenética: concepto y ejemplos R. Scherson 

Semana13  Endemismo filogenético y Singularidad Evolutiva: concepto y 
ejemplos 

R. Scherson 

 

Semana 14  Discusión de literatura en relación al uso de índices evolutivos 
para la conservación. Semana 1 

Estudiantes 

 

Semana 15  Modelamiento de distribución de especies y su uso integrado con 
los índices evolutivos para la evaluación de taxa y ecosistemas 
con fines de conservación 

P. Pliscoff 

Semana 16  Taller computacional de integración entre modelos de 
distribución e índices evolutivos 

R. Scherson 

Semana 17  Discusión de literatura acerca del uso integrado de modelos e 
índices 

Estudiantes 

Semana 18  Segunda prueba   

 
 

10. Criterios de Evaluación 
 
La nota final del curso está compuesta por las siguientes ponderaciones: 
 

Presentación de artículo 
científico 

20% 

2 pruebas de cátedra 40% 

Trabajos 
computacionales 

20% 

Participación 20% 

Nota: los estudiantes de pregrado no realizan presentación del paper 
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