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 FACULTAD DE CIENCIAS
CURSO  DE  POSTGRADO

	Procesos evolutivos: Métodos de reconstrucción filogenética (POST3981)


	Nombre  Curso


	Semestre
	2
	         Año
	2021


	Prof. Encargado
	Marco Antonio Mendez Torres
	8.545.428-5

	
	                   Nombre Completo                                                      Cédula Identidad


	Departamento de Ciencias Ecológicas, Facultad de Ciencias, Universidad de Chile

	UNIDAD  ACADÉMICA


	Teléfono
	229787399
	E-mail
	mmendez@uchile.cl


	Tipo de Curso
	Avanzado

	
	(Básico, Avanzado, Complementario, Seminarios Bibliográficos, Formación General)


	Clases
	60 hrs.

	Seminarios
	12

	Pruebas
	0 hrs.

	Trabajos
	48 hrs.


	Nº horas Presenciales
	60 hrs.

	Nº horas NO Presenciales
	120 hrs.

	Nº horas totales
	180 hrs.


	Créditos
	6

	
	(1 Crédito Equivale a 30 Horas Semestrales)


	CUPO ALUMNOS
	5
	10

	
	                       (N° mínimo)                                                       (N° máximo)


	Pre-requisitos
	Estadística.


	Inicio
	Agosto
	Termino
	Diciembre


	Dia/horario

por sesion
	Miercoles
	Dia / Horario

por sesion
	Todo el día


	Lugar
	Sala Cuarto Piso, Edificio Milenio de Ciencias Ecológicas.

	
	Escuela De Postgrado (Sala a determinar) u otro lugar


Metodología  

	Clases Expositivas, exposicion y discusión de trabajos científicos, trabajo de gabinete.

	(Clases, Seminarios, Prácticos)


Evaluación (Indicar % de cada evaluacion)

	 Seminarios                                                          10 %.  

 Controles semanales de lecturas                        20 %  

 Informes (de pasos prácticos).                            30  %.  
 Trabajo Final                                                        40 %.   




Profesores Participantes (Indicar Unidades Academicas)
	Dra. Alejandra González (AG), Facultad de Ciencias.
Dra. Rosita Schersson (RS), Facultad de Ciencias Forestales y Conservación de la Naturaleza.
Dra.  M. Cecilia Pardo (MCP), Facultad de Ciencias.

Dr. Pablo Fibla (PF), Facultad de Ciencias. 
Dr. Moisés Valladares (MV), Facultad de Ciencias. 
Mg. Paola Saez (PS), Lic. Alejandra Fabres.



Descripción
	Curso que examina los principios de reconstrución filogenética, utilizando distintos tipos de caracteres. Se enfatiza la impelmentación y aplicación de los distintos métodos de inferencia filogenética.


Objetivos
	Objetivo General:   Comprender la teoría y práctica de la Sistemática Filogenética.  

Objetivos específicos:   

a)  Entender los principios básicos relacionados con los análisis filogenéticos.  

b)  Aplicar estos principios en la construcción de árboles filogenéticos.  

c)  Exponer y analizar en forma crítica estudios recientes en biología evolutiva con base en  reconstrucciones filogenéticas.  




Contenidos / Temas
	UNIDAD 1.‐ INTRODUCCIÓN A LA SISTEMÁTICA FILOGENÉTICA.
UNIDAD  2.‐ ESTRATEGIAS DE ANÁLISIS DE  CARACTERES  MORFOLÓGICOS  Y  

MOLECULARES.   

UNIDA 3.- METODOS DE INFERENCIA FILOGENÉTICA.

UNIDAD  3.‐ TÓPICOS ACTUALES DEL ANÁLISIS FILOGENÉTICO.  
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